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14 ноября Открытие конференции 
Большой зал Дома ученых

14:00	Н ачало регистрации (Большой зал Дома ученых)

15:00	О ткрытие конференции (Большой зал Дома ученых)

15:15	 Шуньков Михаил Васильевич   

Институт археологии и этнографии СО РАН 

Палеолит Алтая и формирование человека 

современного физического типа

15:45	 Габибов Александр Габибович  

Институт биоорганической химии РАН 

Использование протеомных технологий  

в современной иммунологии

16:15	 Гельфанд Михаил Сергеевич   

Институт проблем передачи информации РАН 

Альтернативный сплайсинг и структура 

хроматина в свете современных данных 

высокопроизводительного секвенирования

16:45	 Солдатов Алексей Валентинович   

Max Planck Institute for Molecular Genetics 

Next� ����������� ������������������������   ����������� ������������������������  Generation� ������������������������   ������������������������  Sequencing��������������   и биомедицина

17:15	 Пузырев Валерий Павлович   

НИИ медицинской генетики Томского научного центра СО РАМН 

Геномный ландшафт медицинской генетики



�

15 ноября 
Малый зал Дома ученых

Секция I: Геномика и метагеномика

Модераторы: Говорун Вадим Маркович, Гельфанд Михаил Сергеевич

1 9:00

Марданов А.В., Кадников В.В., Равин Н.В.
Центр «Биоинженерия» РАН

Геномика и метагеномика экстремофильных микроорганизмов

2 9:20

Кострюкова Е.С.1, Тяхт А.В.1, Алексеев Д.Г.1, Селезнева О.В.1, Акопиан Т.А.1,  
Приходько Е.А.1, Ларин А.К.1, Чукин М.М.1, Бабенко В.В.1, Карпова И.Ю.1,  
Алтухов И.В.1, Беленикин М.И.1, Павленко А.В.1, Базалеев Н.А.1, Говорун В.М.1, 2, 3

1 ФГУ “НИИ ФХМ” ФМБА России, Москва
2 ФГУ РНЦ “ Курчатовский институт”, Москва
3 ИБХ РАН, Москва

Российская инициатива «Метагеном кишечника человека»

3 9:40

Иванисенко В.А.1, Деменков П.С.1, Иванисенко Т.В.1, Розанов А.С.1,  
Брянская А.В.1, Кострюкова Е.С.2, Левицкий С.А.2, Селезнева О.В.2, Чукин М.М.2, Ларин А.К.2, 
Кондратов И.Г.2, Лазарев В.Н.2, Пельтек С.Е.1, Говорун В.М.2, 3, 4, Колчанов Н.А.1, 3

1 ИЦиГ СО РАН, Новосибирск, 
2 ФГУ “НИИ ФХМ” ФМБА России, Москва 
3 РНЦ «Курчатовский институт», Москва 
4 ИБХ РАН, Москва 

Метагеном озера Кротовья Ляга

4 10:��00

Дольник А.С.1, Таймазян Г.С.1, Першина Е.В.2, Вяткина К.В.3, Порозов Ю.Б.4, Пинаев А.Г.2, 
Андронов Е.Е.2

1 СПбГУ, Санкт-Петербург
2 ГНУ ВНИИСХМ, Санкт-Петербург
3 СПб АУ НОЦНТ РАН, Санкт-Петербург
4 СПбГУ ИТМО, Санкт-Петербург

Метатаксономия для метагеномики: проблема симплексов

5 10:20

Алексеев Д.Г.1, Кострюкова Е.1, Алипер А., Попенко А., Базалеев Н., Тяхт А.1, Селезнева О.1,  
Акопян Т.1, Прихотько Е.1, Кондратов И.1, Чукин М.1, Демина И., Галямина М., Камашев Д., 
Ванюшкина А., Ладыгина В., Левицкий С.1, Лазарев В.1, Говорун В.1,2,3,
1ФГУ “НИИ ФХМ” ФМБА России, Москва
2ФГУ РНЦ “ Курчатовский институт”, Москва
3ИБХ РАН, Москва

Системный анализ Spiroplasma melliferum для поиска факторов 
вирулентности и патогенности.

10:40 Кофе-брейк
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6 11:00

Ильина Е.1, Икрянникова Л.1, Шитиков Е.1, Малахова М.1, Камашев Д.1,  
Алексеев Д.1, Лапин К.1, Парфенова Т.1, Опарина Н.1, Агафонов И.1,  
Бодоев И.1, Смирнова Т.2, Ларионова Е.2, Черноусова Л.2, Белецкий А.3,  
Равин Н.3, Говорун В.1
1ФГУ “НИИ ФХМ” ФМБА России, Москва
2 Центральный НИИ туберкулеза РАМН, Москва
3 Центр «Биоинженерия» РАН�������� , ������Москва

Сравнительный анализ геномов M. tuberculosis и N.gonorrhoeae 
для выяcнения молекулярных механизмов вирулентности

7 11:20

Бреннер Е.В.1, Курильщиков А.М.1, Стронин О.В.2, Епанцинцев А.А.2,  
Фоменко Н.В.1
1 ИХБФМ СО РАН, Новосибирск
2 НПО «Вирион», Томск

Секвенирование генома боррелий Borrelia garinii, переносимых 
таежными клещами Ixodes persulcatus на территории России

8 11:40
Графодатский А.С. 
ИМКБ СО РАН

Сравнительная хромосомика и 10 тысяч геномов

Спонсорская сессия (музыкальный салон) / Обед

12:00

Жерновков�����  В.Е.
Хеликон

Обзор новых методов для генетических исследований: геномное 
секвенирование, микрофлюидальные и гибридизационные 
микрочипы. Практическое применение в науке и медицине

12:20
Дмитриенко Д.В.
ДиаэМ

Революционные технологии в гель- и хемидокументировании

12:40

Егоров Н.С.
ИнтерЛабСервис

Технологии полногеномного секвенирования Illumina – будущее 
персонализированной медицины

13:00
Натальин� ���� П.Б.
Life� ������������ ������������Technologies

Эволюция технологий секвенирования Life Technologies

Модераторы: Прохорчук Егор Борисович, Алексеев Дмитрий Глебович

9 14:00 
Киселев С.Л.
Институт биологии гена РАН

Геномика репрограммирования соматических клеток
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10 14:20

Прохорчук Е.Б.
Центр «Биоинженерия» РАН

Технологии NGS для эпигеномных исследований

11 14:40

Морозкин Е.С., Лосева Е.М., Морозов И.В., Курильщиков А.М.,  
Бондарь А.А., Лактионов П.П., Власов В.В.
ИХБФМ СО РАН, Новосибирск

Сравнительный анализ cвободной апоптотической и геномной 
ДНК методом высокопроизводительного параллельного 
секвенирования

12 15:00

Меркулова Т.И., Антонцева Е.В., Брызгалов Л.О., Понамаренко М.П.,  
Савинкова Л.К., Васильев Г.В., Драчкова И.А., Матвеева М.Ю., Колчанов Н.А.    
ИЦиГ��������������������    �������������������  СО�����������������   ���������������� РАН������������� , �����������Новосибирск

Выявление регуляторных SNP, ассоциированных с различными 
заболеваниями, с использованием данных ChIP-seq

13 15:20

Мордвинов В.А.
ИЦиГ СО РАН

Микро-РНК печеночных сосальщиков Opistorchis felineus, 
Opisthorchis viverrini  и Clonorchis sinensis

14 1����5���:��4�0

Семенов Д.В.1, Барякин Д.Н.1, Бреннер Е.В.1, Курильщиков А.М.1, Козлов В.В.2, Наров Ю.Э.2, 
Васильев Г.В.3, Чикова Е.Д.1, Филиппова Ю.А.1, Брызгалов Л.А.3, Кулигина Е.В.1, Рихтер В.А1

1ИХБФМ СО РАН, Новосибирск
2ГБУЗ НСО «НООД», Новосибирск
3ИЦиГ СО РАН, Новосибирск

Внеклеточные РНК плазмы крови здоровых доноров  
и пациентов с немелкоклеточным раком легкого. Анализ 
высокопроизводительным параллельным секвенированием  
на платформе SOLiD

15 16:00

Миронова Н.Л., Патутина О.А., Бреннер Е. В., Курильщиков А.М.,  
Власов В.В., Зенкова М.А.
ИХБФМ СО РАН, Новосибирск

Поиск молекулярных мишеней РНКазы А путем секвенирования 
кДНК-библиотек миРНК на платформе SOLiD

16 16:20

Салина ��E.1, Добровольская О.1, Тимонова Е.1, Сергеева Е.1, Леонова И.1,  
Долежель Я.2, Сурдий П.3, Фойе К.3
1 ИЦиГ СО РАН, Новосибирск, Россия
2 ИЭБ, Оломоук, Чехия
3 НИСИ, Клермон-Ферран, Франция

Использование стратегии международного консорциума по 
секвенированию генома пшеницы для изучения хромосомы 5B

17 16:40

Пилипенко А.С.1, Молодин В.И.2, Журавлев А.А.1, Трапезов Р.О.1, Ромащенко А.Г.1
1ИЦиГ СО РАН, Новосибирск.
2ИАЭТ СО РАН, Новосибирск.

Применение методов палеогенетики для этногенетических 
реконструкций
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18 17:00
Апчелимов А.А. 
Спектроника

Геномное секвенирование 454: задачи и решения

19 17:20

Грачева М.А. 
Roche 

Roche/454 секвенирование для персонализированной медицины: 
инфекционные заболевания, HLA-типирование, онкология 

20 17:40

Кнут Хамман  
Life Technologies

The Transformation of qPCR: An “all-in-one” real-time PCR system 
offering flexibility, scalability and high-throughput horsepower from 
1 to 12,000 data points

18:00 Постерная сессия (секция I)
Кофе-брейк

16 ноября 
Малый зал Дома ученых

Секция II: Протеомика и иммунология

Модераторы: Габибов Александр Габибович, Власов Валентин  Викторович

1 9:00

Сергиев П.В.1, Остерман И.А.1, Прохорова И.В.1, Ордабаев Е.1, Сысоев В.1, Нестерчук М.В.1, 
Сергеева О.В.1, Головина А.Я.1, Головин А.В.1, Шишкина А.В.1, Сумбатян Н.В.1, Коршунова Г.А.1,  
Евфременкова О.В.2, Донцова О.А.1
1 НИИ ФХБ МГУ и химический факультет МГУ, Москва
2 НИИ по изысканию новых антибиотиков, Москва

Антибиотики, останавливающие трансляцию: поиск новых  
и усовершенствование старых

2 9:20

Северинов К.В.
ИБГ РАН

CRISPR: обеспечение адаптивного иммунитета бактерий за счет 
малых некодирующих РНК

3 9:40

Дёмина И.А., Серебрякова М.В., Ладыгина В.Г., Галямина М.А., Жукова Н.А., Алексеев Д.Г., 
Фисунов Г.Ю., Говорун В.М.
ФГУ “НИИ ФХМ” ФМБА России, Москва

Сравнительная протеомика молликут
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4 10:00

Пельтек С.Е.1, Мещерякова И.В. 1, Демидова Е.В. 1, Горячковская Т.Н. 1, Банникова С.В. 1, 
Демидов Е.А. 1, Попик В.М.2, Малуп Т.К. 1, Розанов А.С. 1, Кулипанов Г.Н. 2, Колчанов Н.А. 1
1Институт цитологии и генетики СО РАН 
2Институт ядерной физики СО РАН

Изучение воздействия терагерцового излучения на живые 
системы (на примере  Е. coli)

10:40 Кофе-брейк

5 11:00

Згода В., Тихонова O., Новикова С., Курбатов Л., Копылов А., Москалева Н., Арчаков.
ИБМХ РАМН

Системный анализ клеточной линии лейкоза человека: 
транскриптомика, протеомика, метаболомика

6 11:20

Снытникова О.А.1, 2, Черепанов И.В.1, 2, Копылова Л.В.1, 2, Дужак Т.Г.1, 2,  
Яньшоле В.В.1, 2, Колосова Н.Г. 3, Центалович Ю.П. 1, 2, Сагдеев Р.З.1
1МТЦ СО РАН, Новосибирск
2НГУ, Новосибирск
3ИЦиГ СО РАН, Новосибирск

Изменения в протеомном составе хрусталика  
в ходе развития катаракты

7 11:40

Мошкин М.П, Пельтек С.Е.
ИЦиГ СО РАН, Новосибирск

Протеомный ответ легких мыши на действие таркосила

8 12:00

Фесенко И.А1., Поляков Н.Б.1, Слижикова Д.К.1, Скрипников А.Ю.1, 2,  
Мажейка И.С.2,  Говорун В.М.1, 3 

1 ИБХ им. академиков М.М. Шемякина и Ю.А. Овчинникова РАН, Москва 
2 МГУ им. М.В. Ломоносова, Москва
3 ФГУ “НИИ ФХМ” ФМБА России, Москва

Протеомика и пептидомика мха Physcomitrella patents

Спонсорская сессия (музыкальный салон)/ Обед

12:20

Volker Kruft
AB SCIEX

Hypothesis-driven, targeted and quantitative analysis in complex 
samples with confirmation: The needle in the haystack problem

12:50

Вадим Яньшоле  
Bruker

Новейшие разработки компании Bruker Daltonics в области  
масс-спектрометрии
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13:20

Gyula Csanádi
Bio-Rad

ProteOn XPR36: delivery of kinetic data for biomolecular interaction 
research

13:40

Gyula Csanádi
Bio-Rad

Multiplex technology for functional protein analysis – understanding 
protein networks

Модераторы: Згода Виктор Гаврилович, Николаев Евгений Николаевич

9 14:00 

Коваль В.В.1, Смирнова Л.П.2, Логинова Л.В.2, Иванова С.А.2, Фёдорова О.С.1
1 ИХБФМ СО РАН, Новосибирск
2 НИИПЗ СО РАМН, Томск

Масс-спектрометрический подход к поиску протеомных 
маркеров социально значимых психических расстройств

10 14:20

Зиганшин Р.Х.1, Арапиди Г.П.1, Азаркин И.В., Ковальчук С.И.1, Зарядьева Е.А.1,  
Иванова О.М.1, Говорун В.М.1,2, Иванов В.Т.1
1ИБХ РАН, Москва
2ФГУ “НИИ ФХМ” ФМБА России, Москва

Поиск пептидных биомаркеров социально значимых 
заболеваний человека в  сыворотке крови 

11 14:40

Черноносов А.А.1, 2, Кох Н.В.1, Алексеева И.В.1, Филипенко М.Л.1,  
Лифшиц Г.И.1, 2, Фёдорова О.С.1, 2

1 ИХБФМ СО РАН, Новосибирск
2 НГУ, Новосибирск

Применение метода MS/MS в терапии тромбозов  
и наследственных заболеваний

12 15:00

Николаев Е.Н.
ИНЭП ХФ РАН
ИБФ РАН
ИБМХ РАМН

Новые возможности масс-спектрометрии сверхвысокого 
разрешения пептидов и белков

13 15:20

Чернобровкин А.Л.
ИБМХ РАМН

Комбинированный анализ данных MS и MS/MS для 
повышения эффективности идентификации белков

14 1����5���:��4�0

Копылов А.Т.
ИБМХ РАМН

Сочетание необратимого связывания белков и технологии MRM 
для детекции низко- и ультранизкокопийных белков
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15 16:00

Невинский Г.А.1, Дмитренок П.С.2, Бунева В.Н.1
1ИХБФМ  СО РАН, Новосибирск, Россия
2ТИБОХ  ДВО РАН, Владивосток, Россия

Многообразие интеграза-гидролизующих антител из крови ВИЧ-
инфицированных больных

16 16:20

Тикунова Н.В.1, Вихрова М.А.1, Бабкин И.В.1, Морозова В.В.1, Габибов А.Г.2 
1 ИХБФМ СО РАН, Новосибирск, 
2 ИБХ РАН, Москва 

Особенности репертуара антицитокиновых аутоантител  
при рассеянном склерозе

17 16:40

Иванова С.А., Федоренко О.Ю., Рудиков Е.В., Семке А.В.
НИИПЗ СО РАМН, Томск

Нарушение протеинкиназной регуляции нейрональных 
глутаматных транспортеров при шизофрении

18 17:00

Volker Kruft
AB SCIEX

Discovery going quantitative: qqTOF technology combining fast data 
acquisition with high resolution for quantitation in MS and MS/MS

1����7���:��3�0 Постерная сессия (секции I��������  I�������   и III)
Кофе-брейк

19:30 Банкет

17 ноября 
Малый зал Дома ученых

Секция III: Биоинформатика

Модераторы: Лисица Андрей Валерьевич, Воробьев Юрий Николаевич

1 9:00

Свердлов Е.Д.
ИБХ РАН

Подходы к генетической хирургии рака

2 9:30

Лаврик О.И., Ходырева С.Н.
ИХБФМ СО РАН, Новосибирск

Протеомика систем репарации ДНК человека
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3 9:50

Орлов Ю.Л.1, Ананько Е.А.1, Подколодный Н.Л.1, 2, Афонников Д.А.1, 2

1 ИЦиГ СО РАН, Новосибирск
2 НГУ, Новосибирск

Регуляторные генные сети в раковых клетках: анализ с помощью 
технологий секвенирования ChIP-seq

4 10:10

Ощепков Д.Ю.1, Левицкий В.Г.1, Кулаковский И.В.2, Ершов Н.И.1,  
Васильев Г.В.1, Меркулова Т.И.1
1 ИЦиГ СО РАН, Новосибирск
2 ФГУП «ГосНИИгенетика» ГНЦ РФ, Москва

Анализ данных массовой иммунопреципитации хроматина с по-
мощью экспериментально верифицированных методов распоз-
навания сайтов связывания транскрипционных факторов FoxA

5 10:30

Поверенная Е.В., Лисица А.В., Пономаренко Е.А.
ИБМХ РАМН, Москва

Создание базы знаний по 18-й хромосоме человека  
с использованием геноцентричного принципа

10:50 Кофе-брейк

6 11:10

Шишкин С.С.1, Ковалева М.А.1, Ковалев Л.И.1, Иванов А.В.1,  Торопыгин И. Ю.2,   
Еремина Л.С.1, Лисицкая К.В.1, Садыхов Э.Г.1
1 ИНБИ РАН, Москва
2 ИБМХ РАМН, Москва

База данных «Протеомика мышечных белков человека»

7 11:30

Ефремов Р.Г. 
ИБХ РАН

Молекулярное компьютерное моделирование в структурной 
протеомике: акцент на мембранные белки

8 11:50

Vorobjev Y.N. 
Institute of Chemical Biology and Fundamental Medicine, Siberian Division,  
Russian Academy of Sciences, Novosibirsk 

Method of molecular dynamics for proteins in the ionization-
conformation phase space in water at constant pH

9 12:10

Фомин Э.С.
ИЦиГ СО РАН

Развитие методов молекулярной динамики для задач 
биоинформатики

10 12:30

Афонников Д.А., Гунбин К.В., Медведев К.Е., Суслов В.В. 
ИЦиГ СО РАН

Анализ механизмов адаптации протеома архей  
к высоким давлениям
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11 12:50

Ларина И.М.1, Колчанов Н.А.2, Доброхотов И.В.1, Тийс Е.С.2, Деменков П.С.2, Иванисенко В.А.2, 
Валеева О.А.1, Пастушкова Л.Х.1, Николаев Е.Н3.
1ИМБП РАН
2ИЦиГ СО РАН
3ИБХФ РАН

Автоматическая реконструкция ассоциативных генных сетей  
на примере анализа протеома мочи

12 13:10

Гунбин К.В.1, Суслов В.В.1, Афонников Д.А.1,2

1 ИЦиГ СО РАН, Новосибирск; 
2 НГУ, Новосибирск 
Генетическая основа макроэволюционных преобразований –  
исследование режимов молекулярной эволюции ортологичных 
белков позвоночных и беспозвоночных

Обед

Модераторы: Иванисенко Владимир Александрович, Орлов Юрий Львович

13 15:00

Аксенович Т.И.1, Зоркольцева И.В.1, Белоногова Н.М.1, ван Дуин К.М.2
1 ИЦиГ СО РАН, Новосибирск
2 Медицинский центр Эразмус, Роттердам, Нидерланды

Полногеномное картирование генов, ассоциированных  
с глаукомой

14 15:20

Алексеев�����  ����М.А.
University of South Carolina

SPAdes: новый ассемблер геномов с поддержкой 
одноклеточного секвенирования

15 15:��4�0

Александров А.В., Казаков С.В., Мельников С.В., Сергушичев А.А., Царев Ф.Н.
НИУ ИТМО, Санкт-Петербург

Метод сборки геномных последовательностей на основе 
совместного применения графов де Брюина и графов 
перекрытий

16 1����6���:��0�0

Курильщиков А.М., Бреннер Е.В., Фоменко Н.В.
ИХБФМ СО РАН, Новоисбирск

Особенности реконструкции de novo бактериальных геномов  
с использованием секвенирующих платформ 454 FLX Genome  
Sequencer и ABI SOLiD

17 16:20

Хабудаев К.В.
ЛИН СО РАН

Анализ ретротранспозонов генома пресноводной бесшовной 
диатомовой водоросли Synedra acus
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18 16:40

Padmavathi Putta1, Chanchal K Mitra2

1 University of Birmingham, Birmingham B15 2TT, UK 
2 University of Hyderabad, Hyderabad- 500046, India

miRNA and Transcription factors – the key route to personalized 
medicine?

19 17:00

Бабенко В.Н.1, Матвиенко В.Ф.2
1 ИЦиГ  СО РАН, Новосибирск
2 НГУ, Новосибирск

Исследование регуляции сплайсинга в нервных тканях

20 17:20

Макеев В.Ю.  
ГНИИ генетики и селекции промышленных микроорганизмов

Анализ мотивов связывания транскрипционных факторов  
в данных ChIP-Seq

17:40 Закрытие конференции


